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1. ler décembre 2004

Theav1.3 est disponible sur la page de tél échargement (download/index.html) .

Cette version permet d'utiliser la base de données java HSQLDB
(http://hsgldb.sourceforge.net/) pour stocker les données de Allonto. Pour faciliter
I'installation et le chargement de |a base de données, il est possible de télécharger une version
incluant la base de données HSQL DB et les données de Allonto. Toutes les opérations
nécessaires alamise en place de la base de données sont alors effectuées de maniére
transparente par la procédure d'installation.

Lors du tout premier acces a HSQL DB, |a base de données est générée a partir d'un fichier compressé. Cette opération prend
habituellement moins de 5 minutes

2. 1ler novembre 2004

L'article THEA: Ontology driven analysis of microarray data a été publié dans
Bioinformatics vol. 20 issue 16 (résumeé

(http://bioi nformati cs.oupjournal s.org/cgi/content/abstract/20/16/2636) , texte complet PDE
(http://bioinformatics.oupjournal s.org/cgi/reprint/20/16/2636) )

3. 29 septembre 2004
Theav1.2.3 est disponible sur la page de téléchargement (download/index.html) .

Cette version inclut un nouveau plugin nommé "GenomeViewer" qui permet de visualiser les
genes sél ectionnés sur un carte chromososomique. Ce plugin permet de localiser tres
facilement un ensemble de génes qui sont co-exprimés, annotés avec un terme commun ou
encore sélectionnés manuellement (voir la rubrique premiers pas
(documentation/getting_started-fr.html) pour un exemple d'utilisation).

Pour utiliser ce plugin, il est nécessaire de mettre ajour la base de données AllOnto dans une
version 1.2 ou supérieure.
4. 21 avril 2004

Un article présentant le logiciel Thea a été accepté par le journa Bioinformatics
(http://bioinformatics.oupjournals.org/) . Il sera publié prochainement sous le titre THEA:
Ontology driven analysis of microarray data.
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5. 30 mars 2004
Theav1.2 est disponible sur la page de tél échargement (download/index.html) .

Cette version inclut |es fonctionnalités suivantes :

« possiblité de choisir entrelaloi binomiale et hypergéométrique pour le calcul des
p-values

« prise en compte de plusieurs schémas de couleur pour I'affichage des niveaux
d'expression (vert-noir-rouge, bleu-blanc-jaune et bleu-blanc-rose)

e gout du plugin SelectionView permettant de visualiser de maniere détaillés les groupes
de transcrits sélectionnés

Pour utiliser cette version, vous devez également télécharger et installer laversion 1.1 dela
base de données allonto disponible également sur la page de tél échargement.

6. 22 décembre 2003
Theav1.0 est disponible sur la page de tél échargement (download/index.html) .
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